
SARS-CoV-2 Varyant Testleri 
İSTANBUL ÜNİVERSİTESİ- CERRAHPAŞA TIP FAKÜLTESİ DENEYİMLERİ



KİMLERE VARYANT TARAMASI YAPALIM
• Uzamış PCR pozitifliği:

➢ 1-3 ay arasında uzamış COVID-19 enfeksiyonu mevcut 5 Hematolojik Onkoloji hastasında varyant saptanmadı ( YND:Clade 20 A, 20 B)

• Aşı sonrası COVID-19 geçirenlere:

➢ Hastanemizde görevli 2. doz Sinovac aşı sonrası NF örneklerinde SARS CoV-2 PCR pozitif saptanan 53 sağlık çalışanının 51’i İngiltere Varyantı, biri Güney Afrika 
varyantı (20H/501Y.V2) olarak değerlendirildi.

• Reenfeksiyonlar:

➢ Reenfeksiyon geçiren bir sağlık çalışanında Güney Afrika varyantı (20H/501Y.V2)

• Yurtdışı olgulari ve temaslılara:

➢ Moritanya ve Etiyopya vatandaşı ve Afrika temaslı 5 olguda Güney Afrika varyantı (20H/501Y.V2), Isvicre vatandasi bir olguda B.1.236, Brezilyadan dönüş yapan bir 
Türk vatandaşında Brezilya varyantı (20J/501Y.V3) saptandı.

• Tüm pozitiflere??

➢ 10 Şubat tarihinde itibaren tüm pozitif örnekere yapılan varyant tarama testleri sonucunda:  yabanıl tip örneklerin tamamından  % 1’lik değere gerilerken Ingiltere
varyanti toplumda baskın  hale gelerek %98’lik orana ulaştı. Varyant PCR kitiyle G Afrika/Brezilya olarak sonuclanan 49 olgu  saptandı (6 Yurt dışı/temaslı, 8 
ailede toplam 23 kişi)



Verilerin LBYS Üzerinden Bildirimi

•Bildirim zorluğu, belirsizliği



Yorucu sonuç girme aşamaları



• %5 limiti



Varyant Taraması Yapılan Pozitif Örnekler
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Günlük Pozitiflik
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Günlük Varyant

Yabanıl Tip V1 V2-3



Bioeksenle deneyimlerimiz

Sorunlar:  

• Değişen versiyonlar

• belirsiz sonuçlar (tek başına 69-70 del)

• Yüksek Ct değerlerinde sonuçların güvenilirliği

• Tekrarlanabilirlik sorunu



Bioeksen Versiyon 1(SARS-CoV-2N501Y Mutasyon Tespit Kiti) 
Yayın ve Revizyon Tarihi:25.01.2021728.01.2021



Bioeksen V2 (SARS-CoV-2 VARIANT PLUS) Yayın ve Revizyon Tarihi:09.02.2021



GENMARK ile deneyimlerimiz
geneMAP 2019-nCoV N501Y 69/70 del Detection Kit



geneMAP 2019-nCoV Yale Del Detection Kit



• 242-244 del, E484K mutasyonu taraması için ikili mix



Yeni Nesil Dizileme Sonuçları

• Varyant taramasına alınmış 40 vakaya yeni nesil dizileme yapıldı.

• Varyant tarama PCR ile  G Afrika/ Brezilya varyantı olarak değerlendirilmiş 
hastaların:

➢ 17’sinde 20H/501Y.V2, 

➢8’inde Nijerja varyantı B.1.525,

➢1’inde İsviçre varyantı B.1.236,

➢ 1’inde clade A.28,

➢ 1’inde 20J/501Y.V3 saptandı.

• Uzamış COVID-19 enfeksiyonu mevcut 5 Hematolojik Onkoloji Hastasında varyant 
saptanmadı (Clade 20 A, 20 B)

• Hastanemizde görevli 2. doz Sinovac aşı sonrası SARS CoV-2 PCR pozitif saptanan 
bir sağlık çalışanı Güney Afrika varyantı (20H/501Y.V2) olarak değerlendirildi.



Sekans İsmi Lineage Rt-PCR Tanım

CTF_04032021_M28 A.28 SA

This lineage has 9 changes on its basal 
branch, including the 69-70del, N501T (not 
Y) and H655Y. (This variant is picked up by 
the qPCR S drop). pango-designation issue 
#12

CTF_05042021_M36 B.1 Br

A large European lineage the origin of which 
roughly corresponds to the Northern Italian 

outbreak early in 2020.

CTF_07042021_543 B.1 Br

CTF_08042021_M39 B.1 Br

CTF_08042021_M41 B.1 Br

CTF_01042021_M38 B.1 Br

CTF_20022021_M16 B.1 Br

CTF_01042021_M44 B.1 SA

CTF_11022021_M10 B.1 SA

CTF_19022021_M22 B.1 SA

CTF_20022021_M19 B.1 SA

CTF_24022021_M12 B.1.236 SA Swiss lineage

Sekans İsmi Lineage Rt-PCR Tanım

CTF_05042021_M34 B.1.351 Br

Lineage of concern detected in South 
Africa

CTF_05042021_M35 B.1.351 Br

CTF_07042021_M33 B.1.351 Br

CTF_08042021_M40 B.1.351 Br

CTF_19022021_M15 B.1.351 SA

CTF_24022021_M23 B.1.351 SA

CTF_25022021_M25 B.1.351 SA

CTF_25022021_M32 B.1.351 SA

CTF_25202021_M24 B.1.351 SA

CTF_02032021_M26 B.1.525 SA

International lineage with E484K, del69-70 
among other defining mutations.

CTF_04032021_M29 B.1.525 SA

CTF_04032021_M30 B.1.525 SA

CTF_08032021_M31 B.1.525 SA

CTF_20022021_M17 B.1.525 SA

CTF_20022021_M20 B.1.525 SA

CTF_20022021_M21 B.1.525 SA

CTF_24022021_M11 B.1.525 SA

CTF_01042021_M43 B.1.77 SA

Sekans Sonuçları



Son Söz

• Varyantlar, özellikle V2-V3 hızla bulaşıyor ailede herkes enfekte
oluyor..

• V2-V3 daha ağır seyrediyor, gençler de semptomatik !!

• Elde edilen veri ne işe yarıyor? 
• İzolasyon önlemleri için %5’i merkezi sisteme girebilirsin geri kalan ???

• Genoepidemiyoloji➔ 4-5 Mutasyon yaklaşık 30.000 bp’lik genomun ne 
kadarını ifade eder?



Teşekkürler…


