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KIMLERE VARYANT TARAMASI YAPALIM

* Uzamig PCR pozitifligi:

» 1-3 ay arasinda uzamis COVID-19 enfeksiyonu mevcut 5 Hematolojik Onkoloji hastasinda varyant saptanmadi ( YND:Clade 20 A, 20 B)

* Asi sonrasi COVID-19 gegirenlere:

> Hastanemizde gorevli 2. doz Sinovac asi sonrasi NF érneklerinde SARS CoV-2 PCR pozitif saptanan 53 saglik ¢alisaninin 51’i ingiltere Varyanti, biri Giiney Afrika
varyanti (20H/501Y.V2) olarak degerlendirildi.

* Reenfeksiyonlar:
» Reenfeksiyon geciren bir saglik ¢alisaninda Glney Afrika varyanti (20H/501Y.V2)
*  Yurtdisi olgulari ve temaslilara:

» Moritanya ve Etiyopya vatandasi ve Afrika temasli 5 olguda Glney Afrika varyanti (20H/501Y.V2), Isvicre vatandasi bir olguda B.1.236, Brezilyadan doniis yapan bir
Turk vatandasinda Brezilya varyanti (20J/501Y.V3) saptandi.

* Tiim pozitiflere??

» 10 Subat tarihinde itibaren tim pozitif 6rnekere yapilan varyant tarama testleri sonucunda: yabanil tip 6rneklerin tamamindan % 1’lik degere gerilerken Ingiltere
varyanti toplumda baskin hale gelerek %98’lik orana ulasti. Varyant PCR kitiyle G Afrika/Brezilya olarak sonuclanan 49 olgu saptandi (6 Yurt disi/temasli, 8
ailede toplam 23 kisi)
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Bioeksenle deneyimlerimiz

Sorunlar:

* Degisen versiyonlar

* belirsiz sonuclar (tek basina 69-70 del)

* Yiksek Ct degerlerinde sonuclarin guvenilirligi

 Tekrarlanabilirlik sorunu



Bioeksen Versiyon 1(SARS-CoV-2N501Y Mutasyon Tespit Kiti
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GENMARK ile deneyimlerimiz
geneMAP 2019-nCoV N501Y 69/70 del Detection Kit
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geneMAP 2019-nCoV Yale Del Detection Kit
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242-244 del, E484K mutasyonu taramasi icin ikili mix
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Yeni Nesil Dizileme Sonuclari

e Varyant taramasina alinmis 40 vakaya yeni nesil dizileme yapildi.

* Varyant tarama PCR ile G Afrika/ Brezilya varyanti olarak degerlendirilmis
hastalarin:

» 17’sinde 20H/501Y.V2,

» 8’inde Nijerja varyanti B.1.525,
> 1’inde isvicre varyanti B.1.236,
» 1’inde clade A.28,

» 1’inde 20J/501Y.V3 saptandi.

e Uzamis COVID-19 enfeksiyonu mevcut 5 Hematolojik Onkoloji Hastasinda varyant
saptanmadi (Clade 20 A, 20 B)

* Hastanemizde gorevli 2. doz Sinovac asi sonrasi SARS CoV-2 PCR pozitif saptanan
bir saglik calisani Gliney Afrika varyanti (20H/501Y.V2) olarak degerlendirildi.



Sekans ismi Lineage Rt-PCR Tanim

Sekans Sonuclari

This lineage has 9 changes on its basal
branch, including the 69-70del, N501T (not
Y) and H655Y. (This variant is picked up by

the qPCR S drop). pango-designation issue
CTF_04032021 M?28 A.28 SA H#12 Sekans ismi Lineage Rt-PCR Tanim
CTF_05042021_M36 B.1 Br CTF_05042021_M34 B.1.351 Br
CTF_07042021_ 543 B.1 Br CTF_05042021_M35 B.1.351 Br
CTF_08042021_M39 B.1 Br CTF_07042021_M33 B.1.351 Br
CTF 08042021 M41 B.1 Br CTF_08042021_M40 B.1.351
- - A large European lineage the origin of which Lineage of concern detected in South
CTF_01042021_M38 B.1 Br ' CTF_19022021_M15 B.1.351 Africa
roughly corresponds to the Northern Italian
CTF_20022021_M16 B.1 Br outbreak early in 2020. CUlE it (W) El5
CTF 01042021 M44 B.1 CTF_25022021_M25 B.1.351
CTF_11022021_M10 B.1 CTF_25022021_M32 B.1.351
CTF 19022021 M22 B.1 CTF_25202021 _M?24 B.1.351
CTF 20022021 M19 B.1 CTF_02032021_M26 B.1.525
CTF_ 24022021 M12 B.1.236 Swiss lineage CTF_04032021_M23 8.1.525
CTF_04032021_M30 B.1.525
CTF_08032021_M31 B.1.525
International lineage with E484K, del69-70
CTF_20022021 M17 B.1.525 among other defining mutations.
CTF_20022021_M?20 B.1.525
CTF_20022021_M21 B.1.525
CTF_24022021_M11 B.1.525

CTF_01042021_M43 B.1.77




Son SOz

 Varyantlar, 6zellikle V2-V3 hizla bulasiyor ailede herkes enfekte
oluyor..

* V2-V3 daha agir seyrediyor, gencler de semptomatik !!

* Elde edilen veri ne ise yariyor?
* |zolasyon énlemleri icin %5’i merkezi sisteme girebilirsin geri kalan ???

* Genoepidemiyoloji = 4-5 Mutasyon yaklasik 30.000 bp’lik genomun ne
kadarini ifade eder?



Tesekkurler...



